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El principal factor genético descrito y que afecta a mas del 95% de los celiacos ,se localiza en el complejo de histocompatibilidad y se debe a la
combinacion alélica de los heterodimeros HLA-DQ2 (HLA-DQA1*05 y HLADQB1*02) y HLA-DQ8 (HLA-DQA1*03 y HLA-DQB1*0302).

El procedimiento gue utilizamos en nuestro laboratorio para las muestras de rutina hasta el momento (AID), identifica los alelos de susceptibilidad
pero no informa si estan en estado homocigotico o heterocigotico. Cuando el clinico lo solicita, realizamos el estudio completo de celiaquia mediante

el kit comercial de Innogenetics. Para ambos procedimientos utilizamos el equipo Autolipa ( Innogenetics).

El equipo que vamos a estudiar, de la casa comercial Bag Healthcare , se llama Mr. Spot y nos da la informacion del estado de homocigosis o
heterocigosis de todos los alelos que forman parte de los heterodimeros DQZ2 / DQ8.Utiliza una tecnologia de hibridacion reversa en microarrays.

OBJETIVOS:

Evaluar los resultados del estudio genético obtenidos mediante el equipo Mr. Spot y compararlos con los equipos de AID e Innogenetics. Estudiar la
eficiencia y la practicabilidad del equipo Mr. Spot. Ampliar y mejorar el informe genético para la enfermedad celiaca con la incorporacion de nuevos

alelos del sistema HLA.

MATERIAL Y METODOS:

Se procesan 40 muestras procedentes de los Servicios de Gastroenterologia del Hospital Universitario Mutua de Terrassa y del Consorci Sanitari de

Terrassa y 8 controles externos (GECLID).

La extraccion de los acidos nucléicos se obtiene con el extractor automatico Qiacube (Qiagen). La Reaccion en Cadena de |la Polimerasa (PCR) se
realiza mediante el termociclador Flexicycler (Analytikn Jena) y para la posterior hibridacion reversa se utiliza el sistema automatico Mr. Spot (Bag

Healthcare).

Las 40 muestras se procesan en paralelo con ambos kits (Mr. Spot y AID) y los 8 controles con Mr. Spot e Innogenetics.
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RESULTADOS:

Los resultados de los 40 pacientes (fig.3) son similares en los dos equipos (Mr. Spot- AID). Las diferencias

gue encontramos son debidas a que el equipo Mr. Spot nos da una mayor informacion a nivel de alelos que
permite obtener un estudio genéetico mas exhaustivo.

Los resultados de los 8 controles externos (fig.2) no presentan ninguna diferencia entre ambos equipos ( Mr.
Spot- Innogenetics).

En la figura 1 podemos ver la pantalla de resultados que nos ofrece el equipo Mr. Spot.
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Figura 2. Resultados obtenidos de los 8 controles
| externos mediante los dos equipos comparados.
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Figura 1. Visualizacion resultados equipo Mr. Spot
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Figura 3. Resultados obtenidos de los 40 pacientes
estudiados mediante los dos procedimientos.

La comodidad y utilidad del equipo Mr. Spot es muy superior a la de los dos equipos utilizados en Catlab ( AID e Innogenetics).
A nivel de resultados, el equipo Mr. Spot es equiparable con el equipo Innogenetics ya que los dos nos dan una informacidon completa

de todos los alelos HLA-DQA y HLA-DQB, asi como el estado de homocigosis de los mismos. Sin embargo, los resultados del equipo
AlID son mas limitados. No permite saber si los alelos estdan en homocigosis o0 no, y solo informa de determinados alelos relacionados
con la enfermedad celiaca. La suma de estos hechos, una mayor practicabilidad y unos resultados mas completos, nos han motivado a

Introducir el equipo Mr. Spot y prescindir de los otros en nuestra rutina diaria asistencial.




